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VAZEBNE SILY: TYPY INTERAKCI LECIV S MOLEKULOVYMI CILI V ORGANISMU

avazebného cile se narusi uspofddané vrst-
vy molekul vody a tim se energie naopak
ziskava. Pokud by desolvatacni energie pro
|é¢ivo a jeho vazebné misto byla vy3si nez
energie ziskana vznikem komplexu lécivo-
-molekularni cil, mGze byt Ié¢ivo nelcinné.
Vsechny tyto faktory musi byt pfi designu
|é¢iv zohlednovany (5).
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